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ポスターノート

アプリケーション: 大型細胞の解析を可能にする、ハイ
ドロゲルベースのシングルセル調製技術「Asteriaシン
グルセルRNA-seqキット」　- 心筋細胞の例 -

 









図1. ヒトES細胞由来の培養細胞と結合したキャプ
チャビーズの顕微鏡写真

キャプチャビーズに結合した細胞

結合しなかった細胞

METHODOLOGY

実験には、市販されているヒト胚性幹細胞
(Cellartis®, Takara Bio®)を遺伝的に改変し
て得られたヒト心筋細胞（直径20-35µm）
を用いました。凍結細胞を解凍し、プレート
に蒔き、製造者の推奨条件で培養しました。
シングルセル実験には培養3-14日の細胞を
用いました。

10,000細胞をAsteriaシングルセルRNA-
seqキットで処理し、mRNAキャプチャビー
ズと結合させることができました。

続いて、細胞とビーズの懸濁液をハイドロゲ
ル溶液で希釈し、ハイドロゲル溶液のゲル化
後、細胞を溶解することで、mRNAは細胞
と結合したビーズによってキャプチャされま
す。ビーズの回収後、mRNAを逆転写
し、PCRで増幅した後、ライブラリに調製し
Illumina® NovaSeqでシーケンシングを行
いました。
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ご注文情報
Asteria シングルセルRNA-seqキット
(型式 001-1000)
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ポスターノート

シングルセルのUMAP解析により、心筋（ATP2A2）または平滑筋（CALD1）に特異的な遺伝子
の発現レベルに基づく、明確なクラスターが明らかになりました。シングルセル解析から、心筋
細胞とは別の細胞型が存在することが明らかになりましたが、これはおそらく分化過程が不完全
なためだと考えられます。

図2. キャプチャされた細胞での遺伝子数とトランスクリプト数
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図3. 選択された遺伝子
における発現レベルで
色分けしたクラスター
のUMAP可視化の例。
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